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INVESTICE DO ROZVOUE VZDELAWVAMI

Bi-2 Cytologie, molekularni biologie a genetika

Anotace k sadé 20 materialu

Poradi

Oznaceni materialu

Anotace

1.

VY_32_INOVACE_Bi-2_01

Charakteristika bunééného cyklu eukaryot a prokaryot, mitéza - vyznam, princip, pribéh a celkova bilance.

2.

VY_32_INOVACE_Bi-2_02

meidza-redukéni déleni jadra, vyznam, princip, pribéh - jednotlivé faze, geneticky vyznamné dusledky meidzy - nahodna segregace,
rekombinace. Bilance a srovnani mitézy a meiozy.

VY_32_INOVACE_Bi-2_03

chromatin - stavba, organizace a struktura genetického materialu,

VY_32_INOVACE_Bi-2_04

Morfologie a rozdéleni chromozomu, homologni chromozomy, po&ty chromozomd, karyotyp, karyogram, ideogram

VY_32_INOVACE_Bi-2_05

centralni dogma molekularni biologie, replikace genetické informace eukaryot a prokaryot, enzymaticka vybava replikace DNA.

VY_32_INOVACE_Bi-2_06

Exprese genetické informace, biosyntéza RNA - mechanismus pribéhu transkripce, enzymaticka vybava transkripce

VY_32_INOVACE_Bi-2_07

Stavba nukleovych kyselin - vystavba ribonukleotidd a deoxyribonukleotiddi - majoritni a minoritni dusikaté baze

VY_32_INOVACE_Bi-2_08

Primarni struktura nukleovych kyselin, struktury vy$sich fadu, DNA a typy RNA, vyznam nukleovych kyselin
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VY_32_INOVACE_Bi-2_09

Finalni faze exprese genetické informace - translace (pfeklad) genetické informace do sekvence aminokyselin v proteinech. Vyznam,
mechanismus pribéhu proteosyntézy.

| 10. [VY_32_INOVACE_Bi-2_10

Procesy nasledujici bezprostfedné po transkripci. Uprava hnRNA, pre-tRNA, pre-rRNA a malych nizkomolekularnich RNA. Procesy
sestfihu, RNA capping, polyadenylace. Transport RNA z jadra do cytoplazmy a funkce raznych typi RNA

| 11. |VY_32_INOVACE_Bi-2_11

Princip genové exprese, intenzita prekladu gent do proteinové struktury, Proteosynteticky aparat - stavba prokaryontniho a eukaryontniho
ribozomu

12. | VY_32_INOVACE_BIi-2_12 | Historie odhaleni genetického kédu, princip kédovani proteinogennich aminokyselin, vlastnosti genetického kédu

13. | VY_32_INOVACE_Bi-2_13 |Vazba genu - princip, rekombinace chromozomu - crossing over, vazba gen0 ve fazi CIS a TRANS, Sila vazby gen( - Batesonovo a
Morganovo ¢islo, segregacni disledky vazby gen(.

14. |VY_32 INOVACE_Bi-2_14 |Podstata interakci mezi geny, dusledky téchto interakci pro vysledné fenotypové stépné pomery, rozdéleni genovych interakci

15. | VY_32_INOVACE_Bi-2_15|Epistatické genové interakce - dominantni epistaze, vyznam epistatického a hypostatického genu, dusledky epistatického pusobeni genu

16. |VY_32_INOVACE_Bi-2_16 | Inhibice jako zvlastni pfipad dominantni epistaze, vyznam inhibujiciho (supresorového) genu, disledky inhibi¢niho plsobeni - fenotypovy

Stépny pomér.

| 17. |VY_32_INOVACE_Bi-2_17

Epistatické interalelické interakce - recesivni epistaze, podstata Ucinku epistatické recesivné homozygotni alelické vybavy, disledky pro
vystépujici se fenotypy v potomstvu

| 18. |VY_32_INOVACE_Bi-2_18

Komplementarita - spolupisobeni dominantnich alel interagujicich gen(, dusledky pro fenotyp\nKompenzace - "protismérné" pasobeni
interagujicich gent.\nDusledky pro fenotypovou skladbu potomstva.

| 19. |VY_32_INOVACE_Bi-2_19

Genové interakce kvantitativni povahy, podstata kumulativniho a nekumulativniho plsobeni. Fenotypové projevy duplicitnich genli s




kumulativnim a nekumulativnim G&inkem s dominanci\nGenové interakce kvantitativni povahy, podstata kumulativniho a nekumulativniho
pusobeni. Fenotypové projevy duplicitnich gent s kumulativnim a nekumulativnim t¢inkem s dominanci

| 20. |[VY_32_INOVACE_Bi-2_20

Kumulativni duplicitni resp. triplcitni interakce bez dominance - princip, segregacni dlsledky pro generaci kfizencu, vztah mezi
kvalitativnimi a kvantitativnimi znaky, PascalGv trojuhelnik, matematické aplikace determinace poc¢tu genotypl a fenotypd.\nKumulativni
duplicitni resp. triplcitni interakce bez dominance - princip, segregacni dusledky pro generaci kfizenc(l, vztah mezi kvalitativnimi a
kvantitativnimi znaky, Pascallv trojuhelnik, matematické aplikace determinace poctu genotypu a fenotypt.\n




